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ACTIVIDAD ANTIMICROBIANA IN
VITRO DE FERMENTADOS DE
KOMBUCHA SOBRE Escherichia coli
UROPATOGENA
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'Departamento de Parasitologia y Microbiologia, Escuela de Ciencias de la Salud, UDO-Bolivar.
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Introduccion

La Kombucha preparada a partir de té negro y verde ha sido
ampliamente estudiada, aunque hasta ahora no se han
realizado estudios microbiolégicos en profundidad sobre
bacterias y levaduras que formen parte de los preparados con

estos sustratos.

Objetivo

Se propuso demostrar la actividad antimicrobiana de la
Kombucha de té verde y de té negro sobre una cepa de
Escherichia coli uropatégena y establecer las variaciones de
preparacion que pueden afectar dicha actividad.

Metodologia

Se traté de estudio experimental de tipo multifactorial, donde se
ensayaron fermentados de Kombucha de 2 sustratos: 20gr (té
negro y té verde) con 100gr de sacarosa por cada 500mL de
cada preparado), bajo condiciones de laboratorio. Posterior a la
obtencion del liquido fermentado, se realizaron diluciones
seriadas a 1:10; 1:20; 1:40; y 1:80, se confeccionaron discos de
sensibilidad impregnandolos con 50ul de cada preparado. Se
realizé el estudio de susceptibilidad de la cepa Escherichia coli
uropatégena, siguiendo la técnica de Kirby Bauer

Resultados

Se observé que en promedio el pH del fermentado de
Kombucha de té verde a los 14 dias fue 3; mientras que el de té
negro fue 4. El grado alcohdlico de Kombucha tanto de té negro
como de té verde oscild entre 2.7° y 3.0. Con respecto a la
actividad antimicrobiana, se encontré que ninguno de los discos
impregnados con Kombucha de Té verde, presentd actividad
antimicrobiana. Mientras que en la Kombucha de Té negro a las
24 horas de incubacion se observaron halos de inhibicién en a
concentraciones 1:10 y 1:20 con un didmetro promedio de
22mm y 16mm respectivamente.

Medicion de pH de té Kombucha (Té verde- Té negro) Variaciones por dia

Sustrato | 0dias |2dias |4dias | 6dias |8dias | 10dias | 12 dias | 14 dias
Té Negro | 6.5 4.5 4.23 4.00 4.0 4.0 4.0 4.0
Té Verde | 6.5 4.5 3.20 3.10 3.0 3.0 3.0 3.0

Medicion grados Brix de té Kombucha por dia

Sustrato | 10 dias 12 dias 14 dias °0H

Té Negro 4.5 4.5 4.5 2.71

Té Verde

4.2 5.0

5.0

Kombucha de Té negro

Conclusiones

Se encontrd evidencia de acti
fermentado de Kombucha de Té
Escherichia coli
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ACUMULACION DE “C CIPROFLOXACINA EN MUTANTES RESISTENTES A
FLUOROQUINOLONES DE Mycobacterium bovis.

Rosalva Rodriguez, Estalina Baez, Howard Takiff
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Altos de Pipe- Venezuela

Resultados

La tuberculosis es una enft dad infc que ha do con el hombre desde:
hace largo tiempo, que ataca un amplio rango de animales ademés del hombre, y es
producida por varias especies bacterianas del género Mycobacterium. Segin la
Organizacién Mundial de la Salud la tuberculosis es la principal causa de muerte de
personas infectadas con VIH y una de las principales causas de muerte relacionadas con
i ia a los anti bi La aparicién de casi 5 millones de nuevos casos de

1 losis (TB) resi: a los di es alarmante, lo cual indica que hay que
revisar el régimen de tratamiento existente (4). La constante aparicion de cepas resistentes
de micobacterias ha motivado cada vez mas, la investigacion en esta area. Uno de estos
es la sob presion de bombas de eflujo. (l) Las bombas de eflujo son

inas de b que se tanto en p como en i y se

clasn’ fican en cinco familias, que estan implicadas en el bombeo de una amplia variedad de
1 y otros

Se plcnsa que la sob i6n o d laciéon de las bombas de eﬂu_|o facilita la

i6n hacia resi: ’(4) Por ejemplo, la icién a la azi dujo a la

sobreexpresion de muchas bombas de eflujo, mcluldas MAV _3306 y MAV_1406 de.
Mycobactenum avium, (4). Otro estudio demostré que un nivel més bajo de resistencia a la

Se han descrito mltiples sistemas de eflujo que estan presentes a través del genoma de
micobacterias, siendo LfrA y EfpA los mayormente estudiados (2,6). Aunque se deben realizar
estudios directos en Mycobaclermm tuberculosis para podcr comprender los diferentes

de que p los diversos model. ibles en el lab i0.
como Mycob ium is, y Mycob. ium  bovis (BCG), se han utilizado
ampliamente para destacar asp 1 de la fisiologia de las t ias (5). Se ha
reportado que muchos aislados clinicos de tut losis no p en los

blancos de accién antimicrobiana, lo que sugiere que el mecanismo de eflujo juega un papel
fund: 1 en el d llo de la (4) En este trabajo, se realiz6 la medicion de la

lacién de 'C ciprofl para todas las cepas r:snslcmcs a fluoroquinolonas. La
mayoria de las cepas seleccionadas en las dift de ifl ina y
gatifloxacina mostraron en general un nivel de laci6 al que p 6 la cepa
sensible de M. bovis (BCG). El experimento se repitié bajo las mismas condiciones de 3 a 5
veces, dependiendo de los valores obtenidos. (ver figura 1 a Figura 3). Unicamente se registro
la cepa GMBG 2 seleccionada en 0,064 pg/mL de gatifloxacina con un bajo nivel de

lacion del antibiéti al nivel de acumulacién registrado para la cepa de

i id diada por e:ﬂu]o‘ | . r?sjullé e mulacno:ns en el gen katG que Mycabaclermm smegmatis (mc? 552) que tiene sobreexpresada la bomba LfrA, que confiere
AB0R Toayor ala Para comp el papel de las bombas ia a los fluoroquinoll (Datos no ), lo cual pudiera indicar la activacién
de eﬂujo il d'sc"ad‘?l e estiateogias, unai de f"as o8 estdiar de un i similar. A todas las cepas se les secuencié la region blanco del gen gyrd y la
p a En cslc trabajo, se A 3 4
= i SRR y de cllas lo que podria explicar de entrada el mecanismo de
a de ium bovis, que es una cepa no patégcna para el 2 =

hombre y de facil ipulacién en el lab io, utilizando un método fluorescente para
d inar la cantidad de antibiéti lado en el interior de la célula.
Objetivo General:
Efectuar ensayos de medicién de lacion de C ciprofl en cepas
de Mycob, ium bovis resi a ifl y gatifloxacina utilizando
un método de fluorimetria.

Metodologia

Mycobacterium bovis (BCG): Cepa Pasteur de Mycobacterium bovis (M. bovis) atenuada en
virulencia (ATCC 35734 Cepa Trudeau).

Mutantes esponténeos de M. bovis seleccionadas en Moxifloxacina y en Gatifloxacina:

_ -
ﬁ 0,25
'~ GMBG,GMBG2,GMBG3

0,064

0,125

025

GMBM: Genética Molecular BCG seleccionada en Moxxﬂoxacma
GMBG: Genética Molecular BCG seleccionada en Gatifl

Condiciones de Crecimiento de las Bacterias:
Para el de los de M. bovis BCG se utilizo el medio de
cultivo liquido Midlebrook 7H9, y como medio sélido 7H10. La cepa de M. bovis BCG se
colocé en los medios de cultivo a 37°C sin agitacién durante 20 a 30 dias en presencia de
di de moxifl y gatifloxacina.

Ensayo de A lacion de 'C Ciprofl
Se renhznmn ensayos de acumulacnbn de cnpmﬂoncma por fluorimetria aprovechando la

por Fluorimetria:

en los (Datos no dos). La cepa GMBM
2 también presemo mutaciones en el hlanco de accion, sin g0, no se puede d la
posibilidad de los dos activos en sinergia para describir el
nivel de resistencia.

itantes de M bews (BOG, saecc

Conclusion

De acuerdo a los resultados obtenidos utilizando mutantes resistentes de M. bovis a
y g el i omi de parece ser
mutaciones en el blanco de accion. Es posible que pm la cepa GMBG2 se encuentren activos
los dos i de resi ia a fl inol Una posibilidad para reducir el
nimero de cepas resi de Mycob ium es el y control de la expresion
de bombas de eflujo, lo cual conduciria a una mayor acumulacion intracelular del farmaco, lo
que podria mejorar su rango de accion.
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I d que tienen los antibidti de y emitir fl iaa
longitudes de onda especificas. Con este ensayo se puede medir la cantidad intracelular del
antibiético. Primero se incuban las células con el untlblénco, posteriormente se lavan y
lisan para poder cuantificar la idad de antibioti lular. La fl ia de los
sobrenadantes se midié en un fluorii (Sp MaxGeminisXS, Molecular Devices) a
279 nm de excitaciéon y 447 nm de emision para ciprofloxacina. (3)
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Aislamiento e identificacion de cepas de Shigella spp proveniente de piezas cdrnicas de tipo
avicola comercializadas en dos expendios comerciales de la ciudad de Caracas

Indira Pérez Valduciel'? 3 Marlui Garcia’;_Giovanna Vitelli de Flores'?; Vidal Rodriguez Lemoine '2?; Guillermina Alonso’ 2
Universidad Central de Venezuela, Facultad de Ciencias
2Instituto de Biologia Experimental
3Centro Venezolano de Colecciones de Microorganismos

INTRODUCCION R
B Tabla 1. Pruebas bioquimicas aplicadas

Las carnes de pollo son un alimento bastante atractivo para muchos consumidores, dada sus

caracteristicas que lo ubican como alimento de alto valor nutricional, bajo en grasas, y de ficil Prueba Re:

ado Prueba

digestion. Sin embargo, las formas de ializacién de estos p , hoy en dia en el pais, Glu i s G |
pueden representar una alerta a la inocuidad, en el ¢aso que los procesos de manipulacién y coecién Kligler Tac &S Oidasa &

en casa no son llevados de forma adecuada. Citrato - Nitrato o |
Entre los patogenos asociadas a estos productos se destaca a grupos como Salmonella y Shigella, Motilidad - Tisculina -
siendo este Gltimo uno de los responsables, segiin la OMS, de producir al menos 700 000 muertes a '5“": :;‘::::::':":m"s";"“ por el méfodo da titulacion‘en ~ Indal - OF  Aerobico zh

nivel mundial, producto de enfermedades diarreicas agudas. & l SIM 1128 - manitol Anaerébico <+

En cste trabajo se propuso verificar la pi ia de este 0 en estos de tipo

b 5 ; o Urea e Ornitina
avicola, comercializados en dos tipos de expendios comerciales de la ciudad de Caracas, durante el 80 alslados conmoriologia °°|"'al SR ’

periodo agosto 2015-abril 2016.

OBJETIVOS
b = L o S K Figura 2: Resultados del crecimiento bacterianc de la cepa PPIl
Evaluacion de la presencia de Shigella spp en de pollo en Shigelia sonnei dlshnhl medios de cultivo. A) colonias.
dos expendios comerciales de la ciudad de caracas an m Shigella, B) Colonias
‘on medio XLD, Colm\las blancas en mﬂlo MacConkey.
Figura 3: Registro mugmﬁcu de algunas pruebas bioquimicas
utilizadas la i
MATER'ALES Y. METODOS 14 aislados presuntivos para Shigella spp i T ¥ s
Tabla 2. Yy Ppr
2 3 Gopn | Provenincia | Mueseo  Gopa Proventencia s
| — €. 4 =3 el S
S - T o ot 2 Fow Comampent 7
& e g e s e i Figura 4: Resultados do la identifi galorias automatizadas PCIl4 Camicera popularmovil 2. PCIX2 Camiceria popular movil 9
S e G, rapld ID32E PCIIE Camiceria popularmavil 2 PPX1 Supermercado 10
PPz Supsmercado s Pomz  comicenspopusrmov "
PPV Supsmercado E Supsrmamado °
PCVM Comicers popularmésil 8 PGXI2  Comiceriapopulsrmavl 12
CONCLUSIONES
* Los indican la de es de Shigella sonnei en 8 de los 12 |
el periodo de estudio.

. hmmdad-hsahhduunmmﬂouhumnmuupmlvmhrm P

precarias condiciones de higiene para los productos que comercializan.

e 19995 1 (1) 45551, « La presencia de este patégeno habla de la prevencién para asegurar la inocuidad mmﬂiﬁhmm de
Opinion in Infections Diseusex SUSAW-ASA, alimentos.

4 3 * Se debe educar sobre los procesos de manipulacién en casa, para A
B i d’,j o “"’:“'g&"""mm“’*m* Gt sy d st oSl il o incremento de ETAS causados por estos agentes, los cuales, en pdmlpb, no d-buinnnheomm en este
. Mmmm!m.wm 8. Ghmtﬂ-l. Manzanilla Miranda , C, . Cruz Quiutana , S, (2023). tipo de
p-u. que o epde o d il Aubato, ltevsta  Ciatfica Arbiteads  Multidiciplinaria  PENTACIENCIAS.  5(5), 644655,
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CALIDAD SANITARIA DEL AGUA DE MANANTIAL ENVASADA
EXPENDIDA EN LA CIUDAD DE QUITO, ECUADOR

Christian Pillajo 2, Judith Araque ?, Félix Andueza = ¢
2 Universidad Central del Ecuador, FIGEMPA. Carrera de Ingenieria Ambiental.
»Universidad Central del Ecuador. Facultad de Ingenieria Quimica. Lab. Microbiologia. Quito. Ecuador.
€ Universidad de los Andes. Facultad de Farmacia y Bioanalisis. Mérida. Venezuela
cijpillajo@uce.edu.ec, jdaraqued@uce.edu.ec, fdandueza@u.ce.edu.ec

INTRODUCCION/OBJETIVO

» De acuerdo con el informe realizado en marzo del 2023 por la
UNU INWEH, cada minuto se venden mas de un millén de
botellas de agua en todo el mundo, de manera que este sector
econémico mueve aproximadamente 270.000 millones de
délares/afio. Ecuador se encuentra en la posicién 31 entre los 50
paises con mayor consumo de agua embotellada con 67
Litros/habitante-afio, con un promedio de compra de 134
botellas/habitante-afio. De acuerdo con el INEC en Ecuador la
poblacién que consume agua contaminada a nivel rural es del
41,3% y a nivel urbano 19,7%, de las cuales el 55% y 6,6%
corresponde a agua embotellada, respectivamente.

+ El agua de manantial envasada suele ser considerada como
saludable y pura, sin embargo, en diversos estudios se ha
reportado contaminacion inorganica, organica y microbiologica.

« Es por ello que el objetivo de la presente investigacién
observacional descriptiva fue determinar la calidad sanitaria del
agua de manantial envasada al momento de su comercializacion
en la ciudad de Quito, cuantificando el numero de bacterias
heterétrofas, coliformes totales, Escherichia coli y Pseudomonas

Spp.
MATERIALES Y METODOS

Las muestras de agua mineral de manantial envasada fueron
obtenidas aleatoriamente en establecimientos comerciales de la
ciudad de Quito. Para el analisis de las muestras se siguio la
técnica de filtracién en membrana y siembra en medios de cultivos
especificas de acuerdo a las normas APHA, COVENIN, ISO, UNE,
(Figura 1y Figura 2).
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Figura 2. Analisis microbioldgico; A. Estirilizacion y elaboracion de medios de cultivo; B.
Cuantificacion de bacterias heterdtrofas; C. Cuantificacion de Coliformes totales y
Escherichia coli; D. Cuantifiacion de Pseudomonas spp.

RESULTADOS Y DISCUSION

A

o Bl

Figura 4. Conteo de Pseudomonas spp; A. Primer muestreo; B. Segundo muestreo.

A

i

Figura 5. A. Numero de muestras positivas a grupos bacterianos por lote y marca; B.
Porcentaje de lotes positivos a grupos bacterianos.

Se determind la presencia de bacterias heterotrofas en 2 lotes de
aguas envasadas, en un rango de 1 x 10 a 1,6 x 10° UFC/100 mL y
1x10 a 5,2 x 102 UFC/100 mL superando los valores establecidos en
las normativas de la Comunidad Europea, Ecuador, Espafia y
Venezuela.

Conclusiones

» La presencia de patdgenos oportunistas como es el caso de las
colonias del género Pseudomionas pone en evidencia la necesidad
un control méas estricto, precautelando la seguridad del consumidor, a
fin de evitar brotes de enfermedades infecciosas, especialmente en
personas inmunodeprimidas.
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DETERMINACION FENOTIPICA DE MECANISMOS DE RESISTENCIA A
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B-LACTAMICOS EN Acinetobacter baumannii complex Y Pseudomonas .
aeruginosa CIRCULANTES EN CARACAS - *

VENEZUELA

Genezaret Sinai, Tortoza Diaz; Jose Gregorio, Gonzalez Hernandez';
'Escuela de Bioanalisis, Universidad Central de Venezuela

Introduccién

La Organizacién Mundial de la Salud (OMS) ha declarado como amenaza a
la salud publica el fenémeno de la resistencia a los antimicrobianos®,
ocasionado por el indebido y excesivo uso de los antimicrobianos; alarmante
por la rapida difusién mundial de b rias multir yp tes.
La Red Latinoamericana de Monitoreo/Vigilancia de la Resistencia a los
Antibidticos (ReLAVRA) destaca a P. aeruginosa y Acinetobacter spp. como
especies objeto de vigilancia a nivel hospitalario para la prevencion y control
de la resistencia a los antibidticos?. En los Ultimos afios la prevalencia de
las infeccicnes causadas por P aeruginosa multirresistente ha mostrado un
incremento sugnmcauvo3, siendo la producciéon de metalo B-lactamasas
(MBLs) uno de sus principales mecamsmos" Por su parte el patrén de

> por A. b i complex confirma la capacidad de
adquirir  diferentes mecanismos de resistencia caraclerizandose
principalmente por su alto nivel de i ia a drogas les e

importantes en terapéutica como los carbapenémicos

Objetivos

Comprobar la resistencia a betalactémicos en cepas de A. baumannii

complex y P. aeruginosa

Delectar por melodologla fenouplca la presencla de enznmas tlpc BLEE y
yA b P

Iaclamlcos

Delermmar los porcentajes de resistencia en cepas de P. aeruginosa y A.
en centros de salud de Caracas, frente a B-

lactamicos

Materiales y Métodos

Técnica de difusion en disco® para deteccién de resistencia a betalactamicos
con los antibidticos ceftazidima 30pg, pi ilina-tazobactam 110ug,
cefepime 30ug, meropenem 10ug, imipenem 10pg y aztreonam 30ug.
Métode de diferencia de halo para deteccién de BLEE®? con Ceftazidima
30pg, Ceftazidima 30pg/ Acido Clavulanico 10pg, Cefotaxima 30ug,
Cefotaxima 30pg/ Acido Clavulanico 10ug.

Método de Hodge modificado con triton (fig.1).

Método de inactivacion del carbap ico CIM Tris® (fig.2) para la deteccion

de carbapenemasas.

Slnergua con discos de EDTA 0.5M y Ac. Bor6nico 300mg/MI para
ion de

P

Cepas control Escherichia coli ATCC 25922 y Kiebsiella pneumoniae
ATCC 700603

4-Inocular
il e con patron 0,5

e Mc Farland de
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ﬂ
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Figura 1. Procedimiento del método de Hodge modificado con Tritén

Figura 2. del método de i del car

Resultados

El 73% de la poblacién presentd ia a B-l icos, el 37% de las cepas
resistentes a cefepime y/o ceftazidima y aztreonam, expreso fenohpleamente
BLEE, el 98% de las cepas a icos  fueron
carbapenemasas positivo, siendo las metalo B-lactamasas las de mayor incidencia
54% seguida de la doble carbapenemasa 27%, y 9% serinocarbapenemasa, asi
mismo, el 50% de las cepas resistentes a carbapenémicos y cefalosporinas (13
cepas) tenian BLEE + Carbapenemasa. Concluyendo que existe un alto
porcentaje de resistencia a B-lactamicos por parte de A. baumannii complex y P.
aeruginosa, con mayor expresion de carbap nasas (98%) por encima de BLEE
(37%). El método de Inactivacién del Carbapenémico Modificado con Tris muestra
mejores resultados que el método de Hodge modificado.

120%
200%
0%
0%
0%
20¥,
o T Resistencia a T 3
Resistentea - | Resistencia a | Expresion de < Expresion BLEE+
lactaniicos | carbopenamicos | CRIosporinas de | | carbapenemasa | Eloresa i bige Carba
3eray éla
= A, baumannii 83% 7% 85% | 97% 57%
8P aeuginosa 58% 39% 53% | 8% 7%
= Pob acion global 7% % 53% [ 8% 3% 50%
Tabla 1. de global y detallad

Conclusiones

En el 73% de las infecciones causadas por P. aeruginosa y A. baumannii complex
se limita la terapia empirica con B-Iactémlcos

Las cepas de A. b
por encima de P, aeruginosa (27%)

EI 98% de las cepas resistentes a carbapenémicos han expresado
carbapenemasas, P. aeruginosa con un 98.4% y A. baumannii complex con
96.7%.

En la ciudad de Caracas hay cepas de P.

on mayor expresion de BLEE (57%)

inosa yA_ b. i fe

con

doble carbapenemasas.

Las metalobetalactamasas son la clase de carbapenemasa con mayor expresion
54%, seguido de la doble expresién de carbapenemasas con un 27%.
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DISBIOSIS INTESTINAL EN PACIENTES
ADULTOS DIABETICOS DE CIUDAD
BOLIVAR, ESTADO BOLIVAR
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'Departamento de Parasitologia y Microbiologia, Escuela de Ciencias de la Salud, UDO-Bolivar.
2L aboratorio 42 Centro Especializado de Investigacion Clinica. Ciudad Bolivar, estado Bolivar, Venezuela.
iamaya@udo.edu.ve

Introduccion

Algunos cambios en la composicién microbiana provocan un
desequilibrio brusco entre las bacterias beneficiosas y
patdgenas, el intestino se vuelve vulnerable a esta agresion con
alteraciones microbianas intestinales, lo que produce un estado
conocido como disbiosis intestinal. Estas alteraciones interfieren
con la permeabilidad intestinal, permitendo que el
lipopolisacarido (LPS), un componente de las paredes celulares
de las bacterias gramnegativas, ingrese al huésped v,
contribuya a la inflamacién y la posterior resistencia a la insulina
y desarrollo de la diabetes tipo 2.

Objetivo

El objetivo de esta investigacion fue determinar casos de

disbiosis intestinal en pacientes adultos  diabéticos
seleccionados en Ciudad Bolivar, Estado Bolivar para el periodo
2023.

Metodologia

Se estudiaron 73 pacientes con diagndstico de Diabetes mellitus
tipo Il, clasificandolos en pacientes controlados o no segun valor
de Hba1lc y glicemia basal. Se realizé cultivo microbiolégico de
materia fecal y perfil para disbiosis intestinal. Se tomé como
grupo control a pacientes del servicio de medicina interna sin
diagnéstico de diabetes u otra alteracion metabdlica.

Resultados

Se encontr6é que los pacientes diabéticos presentaron 74% de
disbiosis intestinal mientras que el grupo control 35% (p<0.05),
se asociaron mayores alteraciones a la microbiota en los
pacientes femeninos, de mayor edad y mayor valor de Hba1c.

Con respecto a la disbiosis y el IMC en este trabajo se
encontr6 que de 17 pacientes diabéticos estudiados 16
(94,12%) tenian perfil de disbiosis asociado a obesidad tipo IlI,
mientras que solo 1 (5,88%) no tenia disbiosis asociada a
pesar de tener obesidad tipo Ill. Por otro lado, se encontré que
de 14 pacientes diabéticos estudiados 12 (85,71%) tenian
perfil de disbiosis asociado a Obesidad tipo Il y de estos sdlo 2
(14,29%) con obesidad tipo Il no estaban asociados a perfil de
disbiosis intestinal

de los
(35%);

Los géneros predominantes en el
microorganismos  mesdfilo:  Candida
Escherichia coli (31%) y Proteus spp (25%)

grupo
albicans

HEMOGLOBINA GLICOSILADA (HbA1C) SEGUN TIPO DE DISBIOSIS INTESTINAL
EN LOS PACIENTES CON DIAGNOSTICO DE DIABETES MELLITUS
SELECCIONADOS DE CIUDAD BOLIVAR

TIPO DE HbAlC TOTAL
DISBIOSIS = 259
n % n % n %
TIPO T 6 2500 1 7500 24 10000
TIPOII 2 1420 12 871 14 10000
TIPO III 1 1250 8750 8 10000
TOTAL 14 3043 37 5043 46 100,00

DISBIOSIS INTESTINAL SEGUN EL INDICE DE MASA CORPORAL (IMC) EN
PACIENTES SELECCIONADOS DE CIUDAD BOLIVAR

DISBIOSIS INTESTINAL

IMC (OMS) st NO TOTAL P
n % n % n %
NORMAL [) 0,00 5 10000 5 10000 >0.05
SOBREPESO 7 43,75 9 56,25 16 100,00 >0,05
<0,05
ORESIDADY: 45 q148 6 2857 21 10000  SIG
OBESIDAD IT S
12 sn 2 420 14 10000 SIG
OBESIDAD <0,05
m 16 9412 1 5,88 17 10000 SIG
TOTAL 50 6849 23 3151 73 100,00
=
Conclusiones

La disbiosis predominante correspondié a disbiosis tipo 3,
asociandose significativamente a la obesidad como la
comorbilidad mas importante.
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Diversidad genética y caracterizacion de Escherichia coli potencialmente patégena
aislada de quesos de pasta hilada elaborados artesanalmente en Venezuela

Varela Rangel Yasmin Yinec?, Leidys Guillén?, Cesar Cuadra®b , Maria del Carmen Araque?
a. Laboratorio de Microbiologia Molecular, Facultad de Farmacia y Bioanalisis, Universidad de Los Andes, Mérida 5101, Venezuela.

b. Laboratorio Cli

INTRODUCCION

ico Novagen C.A, Puerto Ordaz, Estado Bolivar 8050, Venezuela.

El queso artesanal de pasta hilada (Telita,

¥
a las p final del p

) es uno de los
Eslos quesos se producen mediante métodos no

mas e de la dieta

los cuales son elaborados con leche cruda que contiene la microbiota ideal que

que estan

populandad de estos quesos se debe a su rapida disponibilidad para el consumo humano después de la produccion®®*.

por los hablitos, gustos o condiclones amblentales de cada reglont. La

Los quesos artesanales de pasta hilada se en ferias de al aire libre o en ventas ambulantes. Suelen estar sumergidos en suero, lo que puede promover el crecimiento de
microorganismos?4., Asimismo, el uso de leche cruda, asi como los pi de poco puntos criticos que pueden llevar a la contaminaci6n del producto con
microorganismos nocivos que pudieran generar brotes de por (ETAs)lW.

ichia coli es un mi i que se en los i de y animales como parte de la normal. Su en los indica fecal
directa o indirecta, que en puede ir de otros i . Las que E. coli con su hosp: humano y la de factores de virulencia permiten clasificarla en
tres grupos E. coli gt (DEC) y E. coli (EXPEC)®). F E. coli se puede clasificar en ocho filogrupos: A, B1, B2, C, D, E, F y el clado criptico I, que se utilizan

para aproximar su potencial patégeno®”. Sin embargo, la mayoria de las cepas de E. colj pertenecen a los grupos A, B1, B2 y D®. Las cepas comensales se consideran de baja virulencia y pertenecen a los filogrupos A y B1,

mientras que las EXPEC se agrupan principalmente en los filogrupos B2 y D, que a menudo portan genes gue codi
Varios estudios realizados en Ameérica Latina han reportado la prevalencia de EXPEC en varios tipos de queso

con leche no p:

an factores de virulencia que actaan sobre una amplia gama de procesos celulares®.

los vehiculos méas comunes de las ETAs debido a su mala calidad mlcrohlalégmaf“) Sin embargo, los estudios que describen la caracterlzaclbn genética de ExPEC en
cepas de E. coli aisladas de quesos frescos de pasta hilada i y

pais son escasos!1%1213, En este sentido, el objetivo de este estudio fue

MATERIALES Y METODOS

los quesos frescos de pasta hilada se encuentran entre
lacteos ara humano en el

en

9 Seleccién de 36 Cepas _ 1. Aislamiento e Identificacion de E. colf NORMA COVENIN 1126:89
X de quesos fresco de 1 =
l
pasta hilada r\ = ) : .
m 1mL. 1mL e SO 4 §
Producto no relacionado| zhasrc [l = - ‘ 18-24h a 36°C
i e— 18-24h 5 35°C [EEREEEERE
el 5 — e — subcultivo
it s a
” 10 gr de queso 90 mL do Agua A 4 L:‘ SR
Puerto Ordaz Pepionada 100 o PR s Inoculacién en placas Petrifilm e Caldo BHI S
Municipio Caroni E. coli  coliformes (3ME)
q inide sgus peptomda IDENTIFIGAGION GONVENGIONAL
TABLA 1. Distribucién de 36 cepas seleccionadas 3. Determinacion genética 2 Pruel:as‘de_ Sus:_:eptlb idad —
de E. coli aisladas de los quesos de pasta hilada.
E. coli DETECCION DE GRUPOS DETECCION DE GENES DE EXTRACCION DE ADN
Tipo de queso 5 % FILOGENETICOS VIRULENGIA . CLSI-2023
N° cepas
Mozzarella 17 472 Cltmiontst 20108 ) ™ ooy Codifcacion del gen | L { 4 =~
Telita 16 444 Lo | Método de i i ]
Guayanés 3 83 o Yersiniabactina (sidersforc) choque : -
Total 3 160 seeenn & Ty “miEmanr ermica :
§ CLONAL S s Protelng especifica uropatogena AGLUTINACION O157:H7
N PAL Hsrcdordelsla de Potogenicidad
REpRCR PCR Convencional - Agar Levine (EMB)
Se alslaron un total de 75 cepas de E. coli de tres tipos de  Tabla 4. Distribucion de grupos presencia de genes de virulencia de  Tabla 5. Caracteristicas genéticas de las 6 cepas de £. coll relacionadas clonalmente

quesos de pasta hilada fresca: Mozzarella, Telita y Guayanés. De estas
cepas se seleccionaron aleatoriamente 36 aislados de E. coli y se
distribuyeron como se muestra en el TABLA 1: 17 (47,2%) de Mozzarella,
16 (44,4%) de Telita y 3 (8,3%) de Guayanés. Ninguna de las cepas
seleccionadas resulto positiva para el serotipo patogeno E. coli 0157:H7.

TABLA 2. Distribucién de grupos filogenéticos de £. colf segin el tipo de queso de
pasta hilada,

Tipo de queso artesanal

E colipepan e 36 (100%) Grupo filogenético de E. coli n (%)
Mozzarella A 10(58.8)
n=17 (47.2%) D 7(41.2)
Telita A 7(437)
=16 (44.4%) 81 1(63)
D 4(25.0)
NCr 4(25.0)
Guayanés A 2(66.7)
n=3(8.3%) 81 1(33.3)

NC: No clastficado.

Tabla 3. Distribucion del numero y perfil de genes de virulencia segin grupo
filogenético de £ coll de quesos de pasta hilada.
. Factor do

virulencia Perfil de genes de virulencia
1

E. coli
Grupo filogenético n (%) n (%)
A=19 (52.8)

2 mH; papAH

3 fyuAusp; kpsMT Il
me hp:MTII p.pAH

B1=2(56)

D=11(305)

NC*=4 (11.1)

wn

- Los resultados del estudio apoyan la hipéte:

virulencla compatibles con las cepas EXPEC de animales y huma
riesgo para la salud.

- La presencia de E. cofi en estos quesos no solo indica contamlnaclon de origen fecal,

que potencialmente podria estar

de que las cepas de E. coli aisladas en
los tres tipos de quesos de pasta hilada fresca comparten caracteristicas y factores de

E. coli segiin el tipo de queso de pasta hilada.
Genes de Virulencia

(A4, Ally B-1).

R;:‘:f:i "E_c;";f Tipo de Queso SovRe) Genes de Virulencia
N30-15 Guayanés D fimF, fyuA
N32-16 Guayanes D fimH, fyud, usp
o N2i-12 Wozzarella A FimH, kpsMT i, fyuA
nN2213 Mozzarclla A U, Y. KPS 1, papats
5 142 Telita A
Ns-2 Telita B1 i, un
Las cepas a todos los

antimicrobianos evaluados, lo que sugiere que la leche empleada
para la elaboracién de estos quesos proviene de animales sanos.
No obstante, estas cepas portaban genes de virulencia los cuales
constituyen un riesgo para la salud.

Grupo filogenético n (%)
n (% fmit fUuA  kpsMTH  papAH  usp PAl
Queso “Mozzarella”
n=17 (100) 14 (82.4) 6(35.3) 4(23.5) 8(47.0)  5(294) o
=10 8(TA)  3(17.6)  4(235)  4(235) 2(118) 0
D=7 6(353)  3(17.6) o 4(235)  3(176) o
Queso “Telita”
=16 (100) 16(100)  11(688)  2(125)  2(125) 3(240) 0
A=T 7@37)  2(125) 163 20125  1(63) 0
1(6.3) 1(63) 1(6:3) o 0
4(250)  4(250) 0 o 2(125) 0
Ne'=4 4(250)  4(250) 146.3) 13 ) [
3(100)  2(66.6) [ 1(333)  1(333) o
2(867)  1(333) 0 1(333)  1(333) 0
233)  1(333) [ [} 0
6(100) 33(91.7) 19(628) _ 6{167) 12 o
p__ 0008 0.138 502 -
wam u w PR VRN S VU

Las i han que la de E. coli se
con el nicho ecolégico y el
potencial patogénico, es asi como los grupos filogenéticos A y B1
de E. coli se encuentran en una amplia gama de mamiferos
herbivoros y carnivoros, mientras que B2 y D tienen una amplia
gama de hospederos. En este estudio el fllogrupo A fue més

pi lo que sugiere que los microorganismos aislados

F a cepas comensales de E. coli presentes en el
bovino. La pl da dlvsrsos genes de virulencia
la naturaleza ial del

destaca

de estas cepas, lo cual ha sido reportado en estudios
de E. coli uropatégena (UPEC) aislada de pacientes hospitalizados
en Mérida, Venezuela('*'%. En este estudio, se observé que la
mayoria de las cepas, independientemente de su grupo
fllogenetlco, punaban por lo menos dos genes de virulencia que

e —— T

Figura 1. Diversidad genética de cepas de E. coff aisladas de quesos de pasta hilada
fresca basada en coeficientes de similitud calculados a partir de datos de andlisis
Rep-PCR. Los grupos con similitud 2 95% se disenaron como: Ad (2 cepas), All (2
cepas) y B-1 (2 cepas).

nos, lo que supone un

de ion (fimH) y ion de hierro
(fyuA). En los patégenos bacterianos como E. cofi, la expresién de
una sola adhesina es necesaria y suficiente para la patogénesis.
Sin esta ina esta vi a genes como
captacion de hierro, un factor critico para la supervivencia puede
permitir a la bacteria establecerse en un entorno competitivo(s).

Por otra parte, la tipificacion mediante Rep-PCR de las 36 cepas de
E. coli, revel6 una estructura poblacional heterogénea, sin
asociacién alguna con las caracteristicas fenotipicas o genéticas.
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ENSAYO IN VITRO DEL EFECTO
ANTIMICROBIANO DE EXTRACTOS ACUOSOS Y
ETANOLICOS DE PLANTAS DE USO MEDICINAL

Ivan Amaya'?, Beverly Lozada', Diomary Pérez!, Luis Lopez!, Gabriela Mejias', Cainely
Cruz', Maria Eugenia Navarrete’, Sebastian Garcia’, Carlos Rojas’, Félix Casares’, Luis
Zambrano', Fernando Linares'?, Cruz Gonzalez'?, Ignacio Rodriguez'?, Angélica Gonzalez',
Maria Daniela Pérez', Ytalia Blanco'?

'Departamento de Parasitologia y Microbiologia, Escuela de Ciencias de la Salud, UDO-Bolivar.
2Laboratorio 42 Centro Especializado de Investigacion Clinica. Ciudad Bolivar, estado Bolivar, Venezuela. iamava@udo.edu.ve

Introduccion

Segun la OMS, la medicina tradicional es una parte importante y
con frecuencia subestimada de los servicios de salud. Se
considera que 88% de la poblacion mundial utiliza las hierbas
medicinales. Uno de los inconvenientes al estudiar el efecto
antimicrobiano in vitro de las plantas de uso medicinal es la
variedad de métodos y procedimientos disponibles, que no
permiten poder hacer comparaciones mas confiables entre
investigaciones en diversas regiones

Objetivo

Se propuso estandarizar el ensayo in vitro de efecto
antimicrobiano de diferentes plantas de uso medicinal
tradicional, basados en el método de obtencién tradicional y la
modificacién de las técnicas de confeccion de discos de
sensibilidad y la técnica de Kirby Bauer y la respectiva
estimacion de la actividad inhibitoria.

Metodologia

Se realizd previamente una encuesta en sectores populares de
Ciudad Bolivar, estado Bolivar, a fin de identificar las plantas
mas frecuentemente usadas, se interrogé acerca de la
preparacién y sus usos. Se replicaron en el laboratorio, bajo
condiciones controladas y estandarizadas las preparaciones tipo
decoccion de 10 plantas de uso frecuente como antibidticos, se
confeccionaron discos de sensibilidad con los preparados y
diluciones seriadas de los mismos. Se utilizaron cepas aisladas
de muestras clinicas, (Staphylococcus aureus, Pseudomonas
aeruginosa, Eschericia coli; Klebsiella pneumoniae,Candida
albicans) identificadas y estudiadas en cuanto a la
susceptibilidad y presencia de mecanismos de resistencia.

Nombre Comiin Nombre cientifico %
Anis estrellado Ticium verum 8
Citronelia Cymbapogon nardus 7%
Toron Meissa offcinals 53
Orégano orejon Prectranthus amboinicus 3
Colombiana Aquilegia spp 2
Orégano Onganum vuigare 2
Sabia Aloe vera 2
ok oty @
L
Tua Tua Morada Jatropha 1
Fregosa Capraria biftora 13 i6n de las distintas diluci
Limén Citrus limon 18
2
Catuche Annona chenimola ”?
Cutantro Erynglum foetidum 12
Ansilo Tagetes lucida 2
Flor de Jamaica Hidescus sabdanfta 12
Jengibre Zingioer officinale. 2
Moringa Monnga oleifera 6

Procedimiento

Fueron estandarizados 3

1.Recoleccion de la planta
e identificacion botanica

n:

v

8. Dilucién directa
sobre | el agar
(Orellan, 2023)

D)

-
|
-

5. Preparacion de los
discos de sensibilidad

7.Siembra sobre agar con
el extracto acuoso de
cada planta ensayada

Resultados

Ninguna de las plantas utilizadas con fines medicinales
presentd actividad antimicrobiana sobre las cepas
ensayadas.

Conclusiones

Las tecnicas realizadas pudieron estandarizadas,
demostraron ser reproducibles y factibles de ser utilizadas
para futuros estudios de extractos totales de plantas
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RANGEL”. COMPARACION CON UN METODO
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INTRODUCCION

Bartonella henselae (Bh) es una bacteria gran-negativa intraeritrocitaria
causante de la Enfermedad por Araiazo de Gato (EAG), la cual es una
zoonosis bacteriana de amplia distribucién mundial [1]. La forma tipica se
presenta con linfoadenopatia local, fiebre, cefalea y fatiga, siendo los
nifos y adolescentes en contacto con gatos los mas afectados. Formas
atipicas de la enfermedad pueden presentarse con fiebre prolongada sin
linffoadenopatia, endocarditis, granuloma hepatoesplenomegalico,
angiomatosis bacilar y neuroretinitis [2]. El aislamiento de Bh resulta
laborioso debido a las exigencias del cultivo en medio sdlido
(requerimiento de hemina, atmosfera del 5% CO, y periodos prolongados
de incubacion a + 37°C), por lo cual se han desarrollado métodos
moleculares y serologicos [3]. En Venezuela, el diagnéstico era clinico-
epidemiologico sin confirmacion por laboratorio, desconociéndose asi su
incidencia. Por ende, se propuso estandarizar e implementar una PCR
convencional y validar su poder diagnéstico mediante comparacion con
un método comercial serol6gico.

METODOLOGIA

Se estandarizo e implementd bajo condiciones del laboratorio una PCR
convencional basado en el gen gltA [4]. Para la validacion se realizé un
estudio observacional, prospectivo y transversal con una poblacion de 37
pacientes remitidos al INHRR entre octubre de 2022 a marzo de 2024
con clinica y epidemiologia compatible por EAG (sindrome
adenomegalico y contacto y/o arainazo de gato). Todos los pacientes
fueron analizados por la PCR implementada (36 muestras de sangre
completa y 1 secrecion de ganglio) y por serologia siguiendo las
instrucciones del fabricante (IFI-lgG Vircell®). Se consider6 infeccién
reciente la deteccion de titulos de IgG 2 256 en suero unico o un
aumento de cuatro veces el titulo en sueros pareados.

o 7 3
S -
2
o
w J
9 Exdraccion de PCR punto final para la Electroforesis de
2 ADN total por amplificacion del gen agarosa 1.5 % +
Sangre con anticoagulante colmas de 9¥A de Bartonelia sp. BEl
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< 1 -  §
o
8 £ / » il 3
4 58 i o
w IFI4gG Vircell ® para
[l Muestra de Dilicién de BartoroNe e sen Observacion de

suero Inactivado fluorescencia a 400X

a56°C

Se calcularon los valores de sensibilidad (S), especificidad (E), valores
predictivos positivo (VPP) y negativo (VPN) e indice kappa (k) para la
prueba de PCR.

RESULTADOS

Numero de pacientes

17
16
2 10
8
4
s 2
g B =

0-5 afos. 611 afios 12-17 aflos

Figura1: Distribucion por grupo etario de la poblacién analizada (n=37)

Los pacientes menores de 17 afos
comprendieron el 84 % (31/37) de la
poblaciéon analizada, siendo los de mayor
incidencia jovenes entre 6 a 11 afos (17/37,
46%) (Fig. 1). La media de edad de la
poblacién fue 12 afos (0-25 afios). No se
evidencié una diferencia significativa en
cuanto al sexo de la poblacién analizada (Fig.
2). Solo el 54% (21/37) de la poblacion
manifesté haber sido arafiado por gato.

Se obtuvo el amplicon esperado de 345 pb
(Fig. 3). Se determin6 que los cebadores son
especificos para Bartonella cuando utilizamos
ADN de referencia de otros patdgenos

zoondticos bacterianos como:  Rickettsia
rickettsii, Rickettsia typhi, Orientia
tsutsugamushi, Leptospira interrogans 'y

Borrelia burgdorferi (datos no mostrados). El
limite de deteccion de la PCR fue de 35
copias/pL (datos no mostrados).

La positividad por PCR fue del 27% (10/37, 9
muestras de sangre y la secrecion de
ganglio), mientras que por IFI-IgG fue del
35% (13/37). Con base a estos resultados se
realizé una tabla dicotémica para determinar
los parametros diagnésticos de validacion de
la PCR (ver Tabla 1).

Tabla 1: Resultados de IFl vs PCR en pacientes
y con de EAG (n=37)
IFI + IFI - Total
PCR + 8 2 10
PCR - 5 22 2
Total 13 24 37

CONCLUSION

La PCR implementada demostré una alta especificidad, VPP y VPN. La sensibilidad analitica de la PCR mostré ser mayor en la muestra de secrecion de
ganglio que en sangre completa, lo cual pudo haber influido en el valor obtenido, por lo que se recomienda el uso de muestras de secrecion/aspirado de
ganglio. Aun cuando no hay un método estandar consenso, el INHRR como centro de referencia nacional emplea las pruebas de PCR e IFI-IgG

simultaneamente, elevando asi la confirmacién de casos por esta patologia.

[1]Armitano, R., y col. (2018). Rev. Arg. Microb., 50(4), 365-368.
[2) Sandoval, A. C_, y col. (2020). The Pediatric Infectious Dlsease Journal, 39(10), 889-893.
RE FE RE N C'AS [3] Koutantou, M., y col. (2023). Canadian Journal of
$ [4] Norman, A. y col. (1995). Journal of clinical microbiology, 33(7) 1797-1803.
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Figura 3: Resultados de PCR
(A) e IFHgG (B) para la
deteccion de Bartonella sp.
Carril 1: muestra de sangre.
Carril 2. secrecion de ganglio.
Carril 3: control positivo Bh.
Carril 4: control negativo. Carril 5
Marcador de peso molecular de
100 pb.

S: 62%
E: 92%
VPP: 80%
VPN: 81%
K: 0,81
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INTRODUCCION/OBJETIVO

Se conoce muy poco de la resistencia a los antibidticos en
bacterias ambientales. Se ha sugerido el enfoque “One health”
para investigar el fendmeno de la resistencia a los antibioticos.
En Ecuador se han hecho pocos estudios sobre la biodiversidad
de bacterias resistentes a los antibioticos en el agua y su
relacién con la salud humana (Andueza y col., 2023).
Investigaciones realizadas en los (ltimos afios en ecosistemas
acudticos extremos para la vida, como glaciares, lagos volcdnicos
y aguas termales, han revelado una diversidad de
microorganismos con resistencia hatural a los antibiéticos que
han sobrevivido y desarrollado en estos ambientes (Paun y col.,
2021), Se han adaptado a las condiciones extremas imperantes
(Gonzdlez y col., 2020), constituyendo un reservorio natural de
resistencia a los antibiéticos llamados resistomas ambientales,
que han sido poco estudiados. Por lo tanto, el objetivo de este
trabajo fue conocer los perfiles de resistencia a los antibidticos
de cepas bacterianas aisladas de un lago de craterico volcdnico
en Ecuador.

ERIALES Y METODOS

Se analizaron 16 muestras del agua del lago Quilotoa situado en
la provincia de Cotopaxi, Ecuador a una altitud de 3914 m.s.n.m.

Fig. 1. Lago Volcdnico craterico Quilotoa. Cotopaxi. Ecuador. 3914 msnm

El aislamiento de las colonias bacterianas se realizé mediante la
técnica de filtracién por membrana, utilizando filtros Millipore
de poro de 0,45 pym, un volumen de muestra de 100 mL y agar
R2A (Fig. 2)

Las cepas aisladas y purificadas fueron identificadas siguiendo
los esquemas de MacFaddin (2004), complementados con las
pruebas bioquimicas de las galerias de Microgen.

El perfil de resistencia a los antibiéticos se determind por el
método de difusién en placas de Kirby y Bauer (1966)
interpretdndose segin el CLST (2019).

=™ wom V7

47 mm do didmetro
045

Fig. 2. Técnica de filtracién en membrana

Piate Covar Agar

RESULTADOS Y DISCUSION

Se lograron aislar e identificar 17 cepas de bacterias de los
género Aeromonas, Bacillus y Pseudomonas. Los perfiles de
resistencia a los antibioticos indican multiresistencia en la
especies Aeromonas schubertii (Amoxicilina/acido clavuldnico,
aztreonam, eritromicina y gentamicina), Bacillus  kochii
(Clindamicina, eritromicina y oxacilina) y Pseudomonas putida
(Ampicilina, gentamicina y trimetropim/sulfametoxazol).

Fig. 2. Lago craterico volcénico Quilotoa

CONCLUSIONES

Los lagos de cratericos volcdnicos no son ambientes estériles. En
el ambiente oligotréfico de estos ecosistemas se han adaptado
diversos tipos de microorganismos, muchos de los cuales pueden
crecer en medios de cultivo y ser cuantificados y caracterizados.
Los resultados indican la presencia de una diversidad de
resistomas bacterianos en el agua de los lagos volcdnicos e indican
la necesidad de estudios frecuentes y estacionales para
comprender mejor estos hallazgos ecoldgicos, evidenciando la
necesidad de tener un enfoque investigativo basado en "One
Health”, para poder abordar el problema de la resistencia a los
antibioticos incluyendo la parte ambiental
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Los manantiales de aguas termales mineromedicinales constituyen
ecosistemas acudticos cuyas aguas se las consideran como
medicamentos desde hace varios siglos (Rodrigo y Andueza, 1713;
Armijo & San Martin, 1994 ), debido a las repercusiones que
tienen sobre la salud las propiedades fisicoquimicas,
microbioldgicas y quimicas que presentan (De la Rosa y Mosso,
2000). En la actualidad un gran nimero de personas acuden a los
balnearios de aguas termales mineromedicinales de varias partes
del mundo para buscar alivio a diferentes tipos de patologias,
constituyendo una industria de salud y esparcimiento con
repercusiones positivas en los sistemas de salud de los paises,
sobre todo europeos y asidticos (Gianfaldoni y col., 2017). En
Latinoamérica adn es un tema pendiente de investigar, aunque se
utilizan ampliamente por la poblacién, sobre todo en paises como
Ecuador y Venezuela (Gutiérrez y col., 2018, Andueza y col.
2023). En este sentido, se planted la presente investigacidn para
determinar la microbiota bacteriana viable cultivable de las
aguas termales mineromedicinales de un balheario en Ecuador

Se analizaron muestras de agua termal pertenecientes a las
piscinas y las nacientes de las termas del balneario Nangulvi,
situado en Cotacachi (Fig. 1 y Fig. 2) , provincia de Imbabura,
Ecuador, a una altitud de 3000 m.s.n.m.

Fig. 1. Termas del Balneario Nangulvi, Cotacachi.
Imbabura. Ecuador. 3000 msnm

El aislamiento de las colonias bacterianas se realizé mediante la
técnica de filtracidn por membrana, utilizando filtros Millipore
de poro de 0,45 um, un volumen de muestra de 100 mL y
utilizando el agar R,A y medios de cultivos especificos para
diferentes grupos bacterianos (Fig. 3).

Las cepas aisladas y purificadas fueron identificadas siguiendo
los esquemas propuestos  por MacFaddin  (2003),
complementados con las pruebas bioquimicas de las galerias de
Microgen.

47 mim de dismetro
Y045

Fig. 3. Técnica de filtracién en membrana
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Se aislaron e identificaron 27 cepas de las especies de bacterias
Achromobacter xylosoxidans, Aeromonas hydrophila, Alcaligenes
faecalis tipo 11, Bacillus spp, Escherichia coli, Moxarella spp,
Pseudomonas aeruginosay Vibrio damcela.

Fig. 2. Balneario termas de Nangulvi

Se observa un claro predominio de bacterias del grupo de las
Gammaproteobacteria Gram negativas viables cultivables, aunque
en nimero escaso.

La biodiversidad bacteriana encontrada es diferente a la
observada en otros balhearios de aguas termales en el Ecuador, lo
cual  corrobora nuevamente lo indicado por diversos
investigadores de que cada manantial termal presenta una
microbiota bacteriana especifica, que depende de las propiedades
fisicoquimicas y quimicas de sus aguas
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Klebsiella spp Y OTROS MICROORGANISMOS DE
INTERES MEDICO EN SUPERFICIES DE
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Introduccion

Los teléfonos celulares son una herramienta fundamental para el
personal de salud, pues les permite contactar a quien necesiten y
acceder rapidamente a bibliotecas de informacion, sin embargo, en el
ambiente hospitalario suelen encontrarse muchas bacterias de forma
ubicua, que logran contaminar la superficie de los teléfonos y al
momento de la manipulacién del mismo, contaminar las manos del
personal, aumentando el riesgo de contaminacion cruzada entre estos
y los pacientes.

Las bacterias que se encuentran en los ambientes hospitalarios se
asocian a infecciones asociadas a la atencion en salud (IAAS),
ademdas suelen tener numerosos mecanismos de resistencia que
pueden llegar a comprometer la vida del paciente o en su defecto
aumentar el tiempo de permanencia en el hospital.

Objetivo

Demostrar presencia Klebsiella spp y otras bacterias contaminantes
en la superficie de teléfonos celulares del personal del servicio de
Traumatologia del Complejo Hospitalario Universitario “Ruiz y Paez".
Ciudad Bolivar, estado. Bolivar

Metodologia

Se tomaron 22 muestras de la superficie de igual namero de teléfonos

moviles del personal del servicio estudiado

« Para la toma de muestra se usé la técnica del hisopado. Con un
hisopo estéril, el cual estaba humedecido con solucién salina
fisiolégica al 0.9%,

« Después de obtener la muestra, inmediatamente se colocé el hisopo
en un tubo de ensayo estéril con el caldo tioglicolato, cada uno
previamente identificado.

Procesamiento de laboratorio

« Las muestras fueron procesadas en el Laboratorio bacteriolégico Dr
Socrates Medina, Escuela de Ciencias de la Salud, Departamento
de Parasitologia y Microbiologia

« En el laboratorio, la muestra inoculada en caldo tioglicolato se
incubara a 35°C durante 24 horas. Una vez incubada se tomara del
caldo dos asadas y se resembrara por estria en los siguientes
medios de cultivo: Agar Sangre y Agar MacConkey que permiti6 el
aislamiento de enterobacterias. se incubaron a 35°C durante 24
horas. A partir de las colonias bacterianas que crecieron en el
agar MacConkey, se realizaran las pruebas bioquimicas para
conocer el género y especie de las bacterias, ademas se sembraran
en agar Mller-Hinton, para la realizacién de antibiograma.
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Resultados

Se observd que la totalidad de los dispositivos se encontraba
contaminados, en mayor proporcién por bacilos no
fermentadores de glucosa en 68.2% y en un 31.8% por
enterobacterias, siendo predominante Kiebsiella pneumoniae,
con 22.7%. Segun las pruebas de susceptibilidad aplicadas se
encontré que estas presentaban dos mecanismos de resistencia
a los antibidticos, en 60% tanto Carbapenemasas de tipo Metalo
B-lactamasa y B-lactamasa de espectro extendido BLEE y en un
40% solo B-lactamasa de espectro extendido BLEE

GERMENES AISLADOS EN SUPERFICIE DE LOS TELEFONOS
MOVILES DEL PERSONAL DEL SERVICIO DE TRAUMATOLOGIA.
C.H.U."RUIZ Y PAEZ. CIUDAD BOLIVAR, ESTADO BOLIVAR

Microorganismo N %
Complejo Acinctobacter o 273

Ktebsiella pneumoniae 5 27
Pantoea agglomerans
Aeromonas spp
Pseudomonas aeruginosa

Pseudomonas stuzeri
Shigella spp

Mecanismo de resistencia n

Carbapenemasas de tipo Metalo p-
lactamasa y -lactamasa de espectro 3 60,0
extendido BLEE

Carbapenemasas de tipo Metalo f-
lactamasa

Conclusiones

« La totalidad de los teléfonos celulares investigados estaban

+ El grupo bacteriano mas aislado fueron los bacilos Gram
« El microorganismo mas frecuentemente aislado fue el

« Todas las cepas de Klebsiella pneumoniae aisladas

th, M. Zavaleta, Z. Anlonio, M. 2018, Conlaminscion bacleriana y tipo de bacterias en eléfonos celulares del personul de sulud en o unidad de cuidados infensivos, hospital
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contaminados con al menos alguna especie bacteriana.

Negativos no fermentadores (BNFG), seguidos de las
Enterobacterias.

complejo Acinetobacter, mientras que Klebsiella pneumoniae
se ubico en el segundo lugar.

presentaron mecanismos de resistencia, Carbapenemasas de
tipo Metalo B-lactamasa y uno combinado con
Carbapenemasas de tipo Metalo B-lactamasa y B-lactamasa
de espectro extendido BLEE.

Haciendo Medicina
de laboratorio




