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Resumen: Los polimorfismos en los genes GSTM1, GSTT1, GSTP1 y MTHFR estudiados en los 

pacientes con mieloma múltiple arrojaron las siguientes frecuencias genotípicas: Para GSTM1 y 

GSTT1 fueron M1+/T1+63,64%, M1°/T1 + 34,09%, M1/T1° 2,27% y M1°/T1° 0,00%, mostrando 

diferencias significativas con la población control (X2=11,34, p=0,01). Los genotipos de GSTP1 

mostraron una frecuencia de 45,24% para Ile/Ile, 40,48% para Ile/Val y 14,29% para Val/Val, 

observandose diferencias significativas con la población control (X2=6,97, p=0,01). En el caso de la 

MTHFR677 las frecuencias fueron de 41,86% para C/C, 39,53% para C/T y 18,61% para T/T y 

para MTHFR1298 las frecuencias fueron: 68,75% para A/A, 9,37% para A/C y 21,88% para C/C. 

Se observó diferencias significativas entre los genotipos MTHFR677 con la población control 

(X2=9,14, p=0,01), no así para los genotipos de MTHFR1298 (X2=16,06, p=0,01). El análisis del 

Odds Ratio para los polimorfismos estudiados no arrojo diferencias estadísticamente significativas 

que relacione los polimorfismos de GST y MTHFR con un riesgo aumentado de padecer mieloma 

múltiple. 
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